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Introduction N | | N
Répartition de la population selon le polymorphisme A218C du gene TPH1
L’objectif de notre étude est d’étudier I'implication du selon la presence ou pas de diabete
polymorphisme A218C du gene de la tryptophane
hydroxylase 1 (TPH1), enzyme Ilimitante de la vole de _ _ _ _ pl p2
. . : , . Genotype Non deprimes Déprimes Non deprimes Déprimes
synthese de la sérotonine, dans la dépression chez les
. , . Genotype AA* 8 1 20 7
diabétiques type 2 (DT2). ,
Génotype AC* 33 1 57 33 0,694 0,122
Genotype CC* 29 0 49 37
K / Allele A** 35,00% 75% 38,49% 30,52%
0,3593 <0,001
a N\ Allele C** 65,00%0 25%0 61,51% 69,48%
Patients et méthodes 03 0,207 0,264
. , R p4 < 0,001 0,1897
*Population d’etude :203 DT2 et 64 controles. —— _ _
: : : : pl : significativité entre les contréles et DT2 chez les non déprimeés en fonction du genotype ou de I’allele
=Extraction de 'ADN par teChr“que Sa|tlng out p2 : significativité entre les contréles et DT2 chez les déprimés en fonction du génotype ou de I’allele
' p3 : significativité chez les contrbles et DT2 en fonction de la depression et du génotype
.EtUde dU polymorphlsme A218,C de Ia, tryptophqne p4 : significativité chez les contréles et DT2 en fonction de la depression et de I’allele
hydroxylase par PCR-RFLP: La présence d’'une mutation * - exprimé en nombre
entraine la création d’un site de restriction (enzyme Bfal) - ©Xprime en pourcentage
-I__’evalugtlon de la depression a ete effectuee par Variations des génotypes du polymorphisme A218C du géne TPH1 en fonction de la
I'inventaire de Beck. sévérité de la dépression chez les DT?2
AN / Séveérite dépression
Symptomes depressifs Symptomes depressifs Symptomes
» » Genotype _
/ RéSUltats el DISCUSSIO“ \ légers modérés dépressifs séveres
Génotype AA 7 (9,09%) 0 (0%) 0 (0%)
Electrophorese des produit de la digestion du produit de la PCR pour le Génotype AC 31 (40,26%) 2 (2,60%) 0 (0%)
énotypage du polymorphisme A218C de la tryptophane hydroxylase
J yPag POIYMOrp yPLop Y Y Génotype CC 29 (37,66%) 8 (10,39%) 0 (0%)
P 0,033

Frequences genotypiques du polymorphisme A218C du gene TPH1
dans différentes etudes

Etude Population Genotype AA Genotype AC Genotype CC
Mushtag et al Controles
57,50% 35,00% 7,5%
(2014) (n = 40)
(India) Dépressifs
55,20% 34,50% 10,30%
(n =60)
Tryptophane hyd roxylase (A218C) Bellivier et al Controles 11.70% 47 87% 40.43%
(1998) (n = 94)
Normal(AA) 860 et 58* pb A/A (homozygotes) (France) Trouble bipolaire
25,66% 51,97% 22,37%
Muté (CC) 615, 245, 58* pb C/C (homozygotes) st
o o Andre et al (2013) Dépressifs
Hetero(AC) 860, 615, 245 et 58* pb (héterozygotesA/C) . _ 16,30% 48,37% 35,33%
(Finland) (n = 184)
Ham et al (2007) Dépressifs . . .
Répartition de la population totale selon le polymorphisme (Korea) (n = 105) S0nee RE AL
A218C du gene TPH1
Population totale
CreeEe Mot el Defelinmiss p QdLes résultats des fréquences génotypiques se rapprochent des études
(n = 196) (n=79) de Serretti et al. (Am J Med genet 2002).
Génotype AA 14,3% 10,1
dDans notre étude, la présence d’allele C ne semble pas predisposer a la
Génotype AC 15.9% P survenue de |E?. depre_ssmn, mais elle semble prédisposer a des
0,469 symptomes dépressifs plus séveres.
Génotype CC 39,8% 46,8% A Ce résultat varie dans le méme sens que certaines études qui
suggerent que l'allele A peut étre un facteur de protection contre les
Allele A 37 24% 31 65% . symptomes depres,sﬁs et_ gque _Ie genotype CC etallt associe a unrisque
e 72.76% 68.35% , accru de trouble dépressif majeur, sa fréqguence était significativement

plus élevée dans les formes les plus graves de dépression (Viikki et al.
Neurosc Lett 2010). Alors que d’autres chercheurs rapportent une
prevalence plus éleveée de I'allele A chez les déprimés (Wang.

Régression logistique binaire depression/facteurs confondants (n=275) C _
Psychopharmacology 2011): différence ethnique probablement en cause.
|C pour Exp(B) 95%
P OR Inférieur Supérieur \ /
Diabete < 0,001 18,851 4,164 85,333
Polymorphisme A218C 0,491 1,191 0,724 1,962 4 I
Sexe 0,005 9,938 1,967 50,206 CONCLUSION
— — — — — 3 Le pol hi A218C de la TPH1 b détermi d
rminan
STA 0.102 1,001 0,880 2107 e polymorp |sn}e i e la | ne, §em e pas un aete ant de
la survenue de la dépression chez les diabétiques type 2.

\ IR 0,237 1,695 0,707 4,069J
N /
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